
Swift Biosciences เปิด​ตัว​แนวทาง​เตรียม​ไลบรารี

สําหรับ​การ​ทํา Methyl-Seq ระดับ​เซลล​เดียว​รูป​แบบ

ใหม​ รองรับ​ปริมาณ​งาน​สูง​สุด

ผล​การ​วิจัย​ที่​ตี​พิมพ​ใน​นิตย​สาร Science แสดง​ให​เห็น​การ​ทํางาน​ของ​ตัว​บง​ชี้​อี​พี​เจ​เนติ​กส ใน​การ​คน​พบ​เซลล​ชนิด

ยอย​และ​ลําดับ​เบส​ควบคุม​ที่​กอ​ให​เกิด​ความ​หลาก​หลาย​ของ​เซล​ล

Swift Biosciences ผูนําดาน​โซลูชัน่​เตรียม​ไลบรารี​ระดับ​นวัตกรรม​ สําหรับ​การ​ทํา Next Generation Sequencing

(NGS) ประกาศ​เปิด​ตัว​เทคนิค​หา​ลําดับ​เม​ทิเลชัน​ระดับ​เซลล​เดียว​รูป​แบบ​ใหม​ ดวย​เท​คโน​โลยี Accel-NGS(R)

Adaptase(TM) ซึ่ง​เป็น​โซ​ลูชัน่ NGS-prep ที่​มี​ประสิทธิภาพ​และ​ทนทาน​สําหรับ​การ​ตรวจ​หา​ลําดับ​ไบซัลไฟท​ทัง้​จี​โน

มใน​ระดับ​เซลล​เดียว​ เทคนิค​ใหม​น้ี​ชวย​ให​สามารถ​วิเคราะห​บริเวณ​ที่​มี​การ​เติม​หมู​เม​ธิลได​อยาง​มี​ประ​สิทธิ​ภาพ​

ครอบคลุม​เซลล​กวา​หลาย​พัน​ตัว​จาก​เน้ือเยื่อ​ที่​ไม​เป็น​เน้ือ​เดียว​กัน (heterogeneous) และ​ยัง​ทํางาน​เพื่อ​นําไป​ใช

ประโยชน​ใน​สวน​อื่น​ดวย​ ทัง้​การ​จําแนก​เซลล​ การ​ควบคุม​กลไก​ของ​เซลล​ใน​เน้ือเยื่อ​ปก​ติ​ การ​เปลี่ยนแปลง​ทาง​อี​พี​เจ

เนติ​กสเมื่อ​เกิด​โรค​ และ​การ​สงวน​การ​ควบคุม​ระดับ​เอ​พิจี​โน​มิ​กสตาม​วิ​วัฒนา​การ

การ​เติม​หมู​เม​ธิลเป็น​ตัว​ชี้​วัด​ทาง​ชีวภาพ​ที่​มี​ความ​เสถียร​ เพื่อ​นําไป​คนหา​ชนิด​ของ​เซลล​และ​ลําดับ​เบส​ควบคุม​เบื้อง

หลัง​การ​ทํางาน​ของ​เซลล​ และ​เมื่อ​มี​การ​ศึกษา​การ​แสดงออก​ของ​อา​รเอ็น​เอ​ระดับ​เซลล​เดียว​ประกอบ​ดวย​แลว​ การ

เติม​หมู​เม​ธิลระดับ​เซลล​เดียว​ก็​จะ​สามารถ​บง​ชี้​ลําดับ​เบส​ควบคุม​เหลา​น้ี​ ซึ่ง​จะ​ควบคุม​โปรไฟล​การ​แสดงออก​ของ​เซลล

แตละ​ชนิด​ รวม​ถึง​ความ​แตก​ตาง​ระหวาง​เซลล​ นอกจาก​น้ี​ ผล​การ​วิจัย​ทาง​คลินิก​ลาสุด​ยัง​มี​การ​คน​พบ​รูป​แบบ​ของ​การ

เติม​หมู​เม​ธิลใน​โรค​ประเภท​ตางๆ​ เชน​ โรค​มะ​เร็ง​ ซึ่ง​ชวย​ระบุ​ชนิด​ของ​เน้ือ​งอก​ ประเมิน​ปริมาณ​เซลล​มะ​เร็ง (tumor

burden) จาก​การ​ตรวจ​ดวย​ของ​เหลว​ และ​มี​ความ​สัมพันธ​กับ​การ​ลุกลาม​ของ​โรค​ การ​พยากรณ​โรค​ และ​การ​ตอบ

สนอง​ตอย​า

ไม​นาน​มา​น้ี​ เทคนิค​ดัง​กลาว​ได​รับ​การก​ลา​วถึง​ใน​นิตย​สาร Science ใน​ราย​งาน​ชื่อ “Single Cell Methylomes

Identify Neuronal Subtypes and Regulatory Elements in Mammalian Cortex” ผล​งาน​ของ​คณะ​ผู​รวม

โครงการ​จาก​สถา​บัน Salk Institute มหา​วิ​ทยา​ลัย University of California San Diego และ Swift Biosciences

ซึ่ง​ได​ดําเนิน​การ​ตรวจ​แยก​โดย​อาศัย​การ​คัด​เลือก​เซลล​ดวย​สาร​เรือง​แสง​ การ​แปร​สภาพ​ไบซัลไฟท​ และ​ใช​โม​ดูล

Accel-NGS Adaptase ของ Swift รวม​กับ​สวน​ประกอบ​อื่นๆ​ที่​มี​การ​วาง​จําหนาย​ ผล​การ​วิจัย​ที่​ตี​พิมพ​น้ี​พบ​วา​ อัตรา

การ​ทํา read-mapping ได​ปรับ​ตัว​เพิ่ม​ขึ้น​กวา​ 2​ เทา​เมื่อ​เทียบ​กับ​เทคนิค​อื่นๆ​ ซึ่ง​ชวย​เพิ่ม​ปริมาณ​ขอมูล​ตอ​การ​หา

ลําดับ​หน่ึง​ครัง้​ได​อยาง​มี​นัย​สําคัญ​ ขณะ​เดียวกัน​ก็​ชวย​ลด​ตนทุน​โดย​รวม​ดวย
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“โครงการ​ดัง​กลาว​เป็น​อีก​หน่ึง​ความ​รวม​มือ​ทาง​วิทยาศาสตร​ที่​เทคโนโลยี​ของ Swift มี​สวน​ผลัก​ดัน​ขอบเขต​ใน​วงการ

วิทยาศาสตร​น้ี​” ทิโม​ธี ฮา​รกิน​ส ประธาน​และ​ซี​อี​โอ​ของ Swift Biosciences และ​ผู​รวม​จัด​ทํารายงาน​ฉบับ​น้ี​ กลาว​

“เรา​รูสึก​ตื่น​เตน​ตอ​ขอมูล​เชิง​ลึก​ที่​เรา​เพิ่ง​คน​พบ​ใหม​ใน​เรื่อง​กระบวนการ​พื้น​ฐาน​ของ​เซลล​ รวม​ถึง​ผลก​ระ​ทบ​อัน​ลึก

ซึ้ง​ตอ​อนาคต​ของ​วงการ​การ​แพทย​แมน​ยํา”

“เท​คโน​โลย ีAdaptase ที่​เป็น​กรรมสิทธิ ์​ของ​เรา​ สราง​ไลบ​รา​รี NGS ที่​มี​ความ​ซับ​ซอน​สูง​ขึ้น​จาก​ดีเอ็นเอ​สาย​เดี่ยว

แบบ low-input” ดร​.​ลอรี​ คู​ริ​ฮา​รา​ ผู​อํานวย​การ​อาวุโส​ฝ าย​วิจัย​และ​พัฒนา​ และ​ผู​รวม​จัด​ทําราย​งา​น ​กลาว​ “เทคนิค

ระดับ​เซลล​เดียว​ของ​เรา​มี​ขัน้​ตอน​การ​ทํางาน​ที่​น อย​กวา​เทคนิค​อื่นๆ​ ทัง้​ยัง​มี​ระบบ​ประมวล​ผล​ระดับ​เซลล​เดียว​แบบ

หลาย​ทาง​ เพื่อ​ยก​ระดับ​ศักยภาพ​รองรับ​การ​ใช​งาน​ที่​มี​ปริมาณ​ขอมูล​สูง​”

Accel-NGS Adaptase Module วาง​จําหนาย​แลว​วัน​น้ี


